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Giris
* Bu calismada

* Naif hastalardaki HIV-1 subtip dagilimi,
* ARV direnc ve aktariimis diren¢c mutasyonu oranlarini,

* Olasi bulas aglarini irdelemeyi amacladik.



Yontem

* 2018-2021 villari arasinda ; 2311 naif HIV-1 pozitif hastadan alinan
plazma ornekleri calismaya dahil edildi

* Nukleik asit ekstraksiyonu
* RT-PCR ile Prot-RT gen bolgelerinin amplifikasyonu

* Nextera Kit ve lllumina MiniSeq platformu kullanilarak Yeni nesil
dizileme islemi gerceklestirildi.



Yontem

* Ham veri analizi .ilag direnci ve genotip tayini icin Stanford
Universitesi HIV lla¢ Direnci Veritabani kullanildi.

e Kime analizi icin Bayesian yontemi ile filogenetik agac cizimi Ugene
vazilimiyla yapildi.



Yillara Gore Genotip Dagilimlari
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Gecmis Yillara ait (2004-2017)
Verilerimiz
Pl ~ % 2

NRTI ~ % 4,5-5

NNRTI ~ % 3,5
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2004-2012
8.88%
2.34%
6.54%
0.47%

2013
12.90%
3.23%
11.29%
0.00%

2014
9.88%
4.65%
4.07%
1.74%

2015
8.44%
2.88%
4.94%
0.82%

2016
10.47%
3.40%
4.45%
2.62%

2017
10.98%
3.41%
6.82%
1.14%

Mevcut Calisma ;

2018-2021 yillari arasinda
2311 naif HIV-1

Pl %2,4,
NRTI %4,8
NNRTI yaklasik %3'tir.

Based on Bennett DE et all. Drug Resistance Mutations for Surveillance of Transmitted HIV-1
Drug-Resistance: 2009 Update.DOI: 10.1371/journal.pone.0004724



Aktariimis Direnc Mutasyon Oranlari

Pl NRTI NNRTI
WT Mut n % WT Mut n % WT Mut n %
D30 N 1 0,04% | (M41 L 64 2,77% | K101 E,P 9 0,39%
M46 l, L 17 0,74% | K65 R 1 0,04% | (K103 N, S 32 1,38%
150 V, L 10 0,43% | D67 |N,G,E 7 0,30% [ V106 | M, A 1 0,04%
V,L M,AT,
154 S 1 0,04% | K70 R, E 4 0,17% | Y181 | C, I,V 1 0,04%
AT,FS,C, M, T, A,
V82 M, L 3 0,13% | V75 S 1 0,04% | G190 | A S, E 2 0,09%
N83 D 2 0,09% | M184 | V, | 9 0,39% | P225 H 1 0,04%
Y,F, IS,
C DV,
185 V 6 0,26% |\ T215 E 74 3,20%
Q E N,
K219 R 6 0,26%

Based on Bennett DE et all. Drug Resistance Mutations for Surveillance of Transmitted HIV-1
Drug-Resistance: 2009 Update.DOI: 10.1371/journal.pone.0004724
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E138

Mutasxonlarl
Yil n E138AG %

2009 42 1 2.38% Eggjj
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2010 68 3 4.41% o — — f —
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2017 264 24 9.09%
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E138 Mutasyonlari, Genotip

Dagilimlari
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No Grup Uye Sayisi

1 A 5
2 B 4
3 C 7
4 D 9
5 E 8
6 = c A-K 11 Grup
7 G 6
8 H 8
9 | 7

10 J 7

11 K 4

— L HD 20 0056

HD 18 0057 ]
HD 18 0310
HD 18 0755
HD 19 0059
HD 19 0242
HD 19 0666
HD 20 0479
HD 21 0001
HD 20 0151

HD 19 0775
—D HD 20 0340
HD 18 0159
| HD 18 0667
HD 19 1014
HD 20 0187
HD 20 0210

_|: HD 21 0043
_____ HD 20 0660

HD 20 0292

_ : ——— HD 20 0179




Sonuc

* Verilerimiz, Subtip-B'nin halen baskin olmasina ragmen prevalansinin
azaldigini, subtip-A ve B+CRF02_AG'de bir artis oldugunu
gostermistir.

* ARV direnc¢ oranlari dnceki yillara benzer olsa da, sinirli kullanima
ragmen ikinci nesil NNRTI’larda azalmis duyarliliga neden olabilecek
%10’un Uzerindeki E138 mutasyonu oranlari dikkat cekicidir.

* Kime analizi yerel iletim aglarinin olustugunu gostermekterdir.



